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Gény regulónu RpoE kritické pre patogenicitu sú vhodným miestom pôsobenia liečiv a vakcín pri
liečbe salmonelóz, ako aj iných ochorení spôsobených príbuznými Gram-negatívnymi patogénmi.
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Charakteristika výsledkov
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Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu (max. 20 riadkov) - slovensky:
Pomocou dvoch komplementárnych prístupov sme identifikovali súbor génov závislých na sigma faktore
RNA polymerázy RpoE, u ktorého bola preukázaná kritická úloha v patogenicite Salmonella enterica serovar
Typhimurium. Rozrušením týchto génov v chromozóme salmonely a charakterizáciou mutantov vo vzťahu
k patogenicite v myšom modeli ako aj pri infekcii makrofágov sme dokázali kritickú úlohu viacerých
identifikovaných génov v patogenicite salmonely v neskorých štádiách infekcie a rozšírení v hostiteľskom
organizme. Charakterizovali sme promótory týchto génov. Ich expresiu bola indukovaná v stresových
podmienkach. Porovnaním sekvencii týchto promótorov sme navrhli konsensus sekvenciu GGAACTT-N15-
GTCTAA. Mutagenézou sme identifikovali kritické nukleotidy v týchto oblastiach RpoE-závislých
promótorov. Charakterizovali sme interakciu sigma faktora RpoE s rozpoznávaným promótorom
a identifikovali mutanta v géne rpoE, ktorý produkoval mutantný sigma faktor RpoE s relaxovaným
rozpoznávaním promótorov.

Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu (max. 20 riadkov) - anglicky:
Sigma factor of RNA polymerase RpoE has been shown critically importnat in pathogenesis of Salmonella
enterica serovar Typhimurium. Using two complementary approaches, a collection of genes dependent upon
RpoE has been identified and subsequently characterized. Disruption of the genes and their phenotypic
analysis in stress response and pathogenesis in mouse model and infection of macrophages revealed that many
of the genes played critical role in pathogenesis of salmonella in the late stages of infection and in the
dissemination in host organism. Promoters of the genes has been located and characterised. Their expression
was induced in stress conditions. Comparing nucleotide sequences of the promoters, a consensus sequence
GGAACTT-N15-GTCTAA of the RpoE-dependent promoters was established. Error-prone mutagenesis has
revealed critical nucleotides in these promoters. Interaction between sigma factor RpoE and its cognate
promoters was investigated. A new mutation in rpoE has been identified resulting in production of mutant
form of RpoE with relaxed recognition of promoters.
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