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1. KASARDA, R. - MORAVCIKOVA, N. — POKORADI, J. 2016. Manazment farmového
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552-1590-7.

2. KADLECIK, O. — HAZUCHOVA, E. — PAVLIK, I. — KASARDA, R. 2016. Geneticka
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552-1610-2.

3. KUKUCKOVA, V. — KASARDA, R. - MORAVCIKOVA, N. 2017. Genomic characterisation
of Slovak pinzgau cattle. Praha : Wolters Kluwer, 103 s. ISBN 978 80 7552 705 9.

4. KASARDA, R. — KADLECIK, O. — MORAVCIKOVA, N. 2019. Geneticka diverzita
slovenského pinzgauského plemena. Nitra : SPU v Nitre. 81 s. ISBN 978-80-552-1977-6.
Vysokos$kolské ucebnice

1. KASARDA, R. 2017. V8eobecna zootechnika pre kynolégov: e u¢ebné texty. KoSice:
Univerzita veterinarskeho lekarstva. ISBN 978 80 89280 44 5.

2. KADLECIK, O. — MORAVCIKOVA, N. — KASARDA, R. 2017. Biodiverzita populacii
zvierat. Nitra : Vydavatelstvo SPU v Nitre. 285 s. ISBN 978-80-552-1763-5.

Uplatnenie vysledkov projektu

V ramci popularizacnych aktivit boli vysledky Studii realizovanych pocas rieSenia projektu
prezentované v odbornych publikaciach (periodika, monografie, vysokoSkoské ucebnice),
primarne zameranych na chovatelov hospodarskych zvierat a laicku verejnost' s ciefom
popularizacie a implementacie novych poznatkov aj do beznej praxe.

Pocas riesitelského obdobia boli zorganizované dve medzinarodné vedecké konferencie a
viaceré vzdelavacie kurzy, ktorych cielom bolo jednak prezentovat vysledky projektu a
zaroven nadviazat alebo posilnit' stavajucu spolupracu s renomovanymi vedecko-
vyskumnymi organizaciami doma a v zahranici. Prva z tychto konferencii bola
zorganizovana v dfioch 7. — 9. 9. 2016 na SPU v Nitre pod nazvom XXVIIth Genetic Days.
Prednasok sa zu&astnili viaceri renomovani prednasajuci zo sesterskych univerzit z Ceskej
republiky, Polska, Rakuska, Chorvatska, Madarska, Nemecka, USA a Ruska. V nadvaznosti
na toto podujatie bol 9. 9. 2016 na Katedre genetiky a plemenarskej bioldgie, SPU v Nitre
usporiadany chovatel'sky seminar s ciefom prezentacie najnovsich poznatkov z oblasti
genetiky a Slachtenia dobytka a predstavenia moznosti ich vyuZitia pre rozvoj plemien
chovanych na Slovensku. Druhou konferenciou bolo 26. sympd6zium Animal Science Days
2018, ktoré sa konalo v diioch 26. — 28. 9. 2018 v Piestanoch. Pred samotnou konferenciou
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boli v spolupraci so zahrani¢nymi partnerskymi univerzitami realizované dva vzdelavacie
kurzy:

1. Short Course I. Environmental impact of livestock farms: Life Cycle Assessment (LCA)
2. Short course Il. Assessment of population structure with genomic markers

Nasledne bol v ramci medzinarodnej spoluprace v dfioch 3. — 5. 3. 2019 na SPU v Nitre v
spolupraci s Katedrou hygieny a bezpecnosti potravin, FBP v Nitre usporiadany vzdelavaci
kurz ,Introduction to genetic identification of animals using low and high density data“. S
cielom prezentacie metodickych pristupov a zaskolenia PhD. $tudentov, mladych vedeckych
pracovnikov a odbornych pracovnikov v danej oblasti bol 10.5.2019 na SPU v Nitre
realizovany intenzivny vzdelavaci kurz ,Odborny kurz: Ako spracovat a vyhodnotit
genomickeé informacie®.

Pocas obdobia rieSenia projektu bol uspesne vyvolany projekt vyskumu a vyvoja, ktory
priamo nadviazal na vysledky projektu APVV-14-0054, pod nazvom Genetické hodnotenie
parkurového skakania a diverzity koni s vyuzitim genomickych informacii plemien
narodného vyznamu na Slovensku (VEGA 1/0742/17).

Pocas obdobia rieSenia projektu boli pripravené viaceré komplexné metodiky uplatnitelné
tak v pripade modelovych ako aj nemodelovych druhov hospodarskych a volne Zijucich
zvierat:

- komplexna metodika pre uréenie miery diferenciacie geneticky podobnych lokalnych
populacii dobytka a koni a identifikacie genomickych oblasti unikatnych pre jednotlivé
populacie s narodnym vyznamom

- komplexna metodika pre identifikaciu oblasti ovplyvnenych selekciou na celogenémovej
urovni v ramci hospodarskych druhov zvierat

- metodika pre aplikaciu réznych bionformatickych nastrojov s cielom komplexnej analyzy
stavu diverzity v populaciach hospodarskych a volne Zijucich druhov zvierat na
celogenémovej urovni

- metodika pre optimalizaciu priparovacich stratégii zaloZzena na urovni genomického
inbridingu a genetickej pribuznosti medzi jedincami s cielom stabilizacie resp. zlepSenia
stavu genetickej diverzity v ohrozenych populaciach

- metodika pre komparativnu analyzu rodokmefiovych a genomickych informacii a
spracovania sekvenacnych dat s cielom stabilizacie resp. zlepSenia stavu geneticke;j
diverzity v ohrozenych populaciach hospodarskych a volne Zijucich druhov zvierat.

Okrem toho, Ze tieto metodické pristupy boli aplikované priamo v ramci jednotlivych Studii
realizovanych poc&as rieSenia projektu, boli zaroven prezentované vedeckej a odbornej
verejnosti v ramci konferencii, seminarov a vy$Sie uvedenych Skoleni a kurzov.

Vysledky projektu boli poskytnuté organizaciam zapojenym v oblasti Slachtenia na urovni
Statnej spravy — Plemenarske Sluzby SR 8. p., chovatelskym organizaciam a zvazom ako aj
chovatelom a zaujmovym zdruZeniam pésobiacim v oblasti chovu a vyuZzivania Zivo€iSnych
genetickych zdrojov na Slovensku.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v slovenskom jazyku
(max. 20 riadkov)

Primarnym ciefom rieSenia projektu bolo poznanie stavu diverzity plemien hovadzieho
dobytka a koni na Slovensku a ich postavenia vo vztahu ku globalnej diverzite
potravinovych zdrojov. V rdmci Ciastkovych uloh projekt umoznil detailnejSie poznanie
genetickej variability produkcie mlieka, masa, plodnosti a funk&nych viastnosti ako aj
vykonnostnych ukazovatelov koni. VSetky z cielov projektu boli Uspesne realizované. V
ramci jednotlivych etap boli ziskané rodokmenové a celogendmové informacie (STR a SNP
markery) so zameranim sa na genofond plemien dobytka (slovenské strakaté, slovenské
pinzgauské, jersey, charolais, limousin) a koni (lipican, nénius, furioso, slovensky
teplokrvnik, norik) s narodnym vyznamom. V ramci €iastkovych uloh boli s vyuZzitim
spolahlivych identifikatorov zostavené komplexné metodiky na zaklade ktorych bol
stanoveny stuperi ohrozenia populacii stratou genetickej diverzity, miera ich diferenciacie vo
vztahu ku geneticky blizko pribuznym plemenam resp. subpopulaciam, genomické oblasti
jedinecné pre dané plemeno a oblasti v gendme najviac ovplyvnené intenzivnou selekciou.
Vo vztahu k produkénym, reprodukénym a funkénym vlastnostiam boli testované asociacie
medzi fenotypovou a genotypovou informaciou a nasledne zostavené panely SNP markerov
pre implementaciu v genomickych selekénych programoch s ciefom zvySenia genetického
zisku. Genealogicka a genomicka informacia o jedincoch bola zarover vyuzita na
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zostavenie novych resp. optimalizaciu stavajucich priparovacich stratégii v zavislosti od
hodnoteného plemena. Aplikacia ziskanych vysledkov v ramci viacerych studii méze
vyraznou mierou prispiet k manazmentu ZivoCisnych genetickych zdrojov na Slovensku.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v anglickom jazyku
(max. 20 riadkov)

Primary goal of the project was to get knowledge about diversity of cattle and horse breeds
in Slovakia and their status according to global diversity of food resources. In particular work
packages of project were studied more in detail genetic variability of milk and meat
production, fertility and functional as well as performance traits of horses. All goals of the
project were successfully completed. In particular stages were obtained pedigree as well as
whole-genome information (STR and SNP markers) with respect to gene-pool of cattle
(slovak pinzgau, slovak spotted, jersey, charolais, limousin) and horses (lipizan, nonius,
furioso, slovak warmblood, norik) of national (socio-economic) importance. In particular WP
were with use of reliable identifiers build complex methodologies based on which was given
degree of endangerement of particular population, level of differentiation according to
closely related populations resp. sub-populations, genomic areas unique for particular breed
or areas in genome under high selection pressure. Associations between production,
reproduction and fitness traits were tested on phenotypic and genetic level and
subsequently SPN panels were build which could be implemented in genomic breeding
programs to increase genetic gain. Genealogical and genomic information about individuals
was either used to build new as well as optimize existing mating strategies according to
particular breed.Application of obtained results within multiple studies could significantly
affect the management of animal genetic resources in Slovakia
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