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552-1590-7. 
2. KADLEČÍK, O. – HAZUCHOVÁ, E. – PAVLÍK, I. – KASARDA, R. 2016. Genetická 
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of Slovak pinzgau cattle. Praha : Wolters Kluwer, 103 s. ISBN 978 80 7552 705 9. 
4. KASARDA, R. – KADLEČÍK, O. – MORAVČÍKOVÁ, N. 2019. Genetická diverzita 
slovenského pinzgauského plemena. Nitra : SPU v Nitre. 81 s. ISBN 978-80-552-1977-6. 
Vysokoškolské učebnice 
1. KASARDA, R. 2017. Všeobecná zootechnika pre kynológov: e učebné texty. Košice: 
Univerzita veterinárskeho lekárstva. ISBN 978 80 89280 44 5. 
2. KADLEČÍK, O. – MORAVČÍKOVÁ, N. – KASARDA, R. 2017. Biodiverzita populácií 
zvierat. Nitra : Vydavateľstvo SPU v Nitre. 285 s. ISBN 978-80-552-1763-5. 
 
Uplatnenie výsledkov projektu 

V rámci popularizačných aktivít boli výsledky štúdií realizovaných počas riešenia projektu 
prezentované v odborných publikáciách (periodiká, monografie, vysokoškoské učebnice),  
primárne zameraných na chovateľov hospodárskych zvierat a laickú verejnosť s cieľom 
popularizácie a implementácie nových poznatkov aj do bežnej praxe. 
Počas riešiteľského obdobia boli zorganizované dve medzinárodné vedecké konferencie a 
viaceré vzdelávacie kurzy, ktorých cieľom bolo jednak prezentovať výsledky projektu a 
zároveň nadviazať alebo posilniť stávajúcu spoluprácu s renomovanými vedecko-
výskumnými organizáciami doma a v zahraničí. Prvá z týchto konferencií bola 
zorganizovaná v dňoch 7. – 9. 9. 2016 na SPU v Nitre pod názvom XXVIIth Genetic Days. 
Prednášok sa zúčastnili viacerí renomovaní prednášajúci zo sesterských univerzít z Českej 
republiky, Poľska, Rakúska, Chorvátska, Maďarska, Nemecka, USA a Ruska. V nadväznosti 
na toto podujatie bol 9. 9. 2016 na Katedre genetiky a plemenárskej biológie, SPU v Nitre 
usporiadaný chovateľský seminár s cieľom prezentácie najnovších poznatkov z oblasti 
genetiky a šľachtenia dobytka a predstavenia možnosti ich využitia pre rozvoj plemien 
chovaných  na Slovensku. Druhou konferenciou bolo 26. sympózium Animal Science Days 
2018, ktoré sa konalo v dňoch 26. – 28. 9. 2018 v Piešťanoch. Pred samotnou konferenciou 
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boli v spolupráci so zahraničnými partnerskými univerzitami realizované dva vzdelávacie 
kurzy: 
1. Short Course I. Environmental impact of livestock farms: Life Cycle Assessment (LCA) 
2. Short course II. Assessment of population structure with genomic markers 
Následne bol v rámci medzinárodnej spolupráce v dňoch 3. – 5. 3. 2019 na SPU v Nitre v 
spolupráci s Katedrou hygieny a bezpečnosti potravín, FBP v Nitre usporiadaný vzdelávací 
kurz „Introduction to genetic identification of animals using low and high density data“. S 
cieľom prezentácie metodických prístupov a zaškolenia PhD. študentov, mladých vedeckých 
pracovníkov a odborných pracovníkov v danej oblasti bol 10.5.2019 na SPU v Nitre 
realizovaný intenzívny vzdelávací kurz „Odborný kurz: Ako spracovať a vyhodnotiť 
genomické informácie“. 
Počas obdobia riešenia projektu bol úspešne vyvolaný projekt výskumu a vývoja, ktorý 
priamo nadviazal na výsledky projektu APVV-14-0054, pod názvom Genetické hodnotenie 
parkúrového skákania a diverzity koní s využitím genomických informácií plemien 
národného významu na Slovensku (VEGA 1/0742/17). 
Počas obdobia riešenia projektu boli pripravené viaceré komplexné metodiky uplatniteľné 
tak v prípade modelových ako aj nemodelových druhov hospodárskych a voľne žijúcich 
zvierat: 
- komplexná metodika pre určenie miery diferenciácie geneticky podobných lokálnych 
populácií dobytka a koní a identifikácie genomických oblastí unikátnych pre jednotlivé 
populácie s národným významom 
- komplexná metodika pre identifikáciu oblastí ovplyvnených selekciou na celogenómovej 
úrovni v rámci hospodárskych druhov zvierat 
- metodika pre aplikáciu rôznych bionformatických nástrojov s cieľom komplexnej analýzy 
stavu diverzity v populáciách hospodárskych a voľne žijúcich druhov zvierat na 
celogenómovej úrovni 
- metodika pre optimalizáciu priparovacích stratégií založená na úrovni genomického 
inbrídingu a genetickej príbuznosti medzi jedincami s cieľom stabilizácie resp. zlepšenia 
stavu genetickej diverzity v ohrozených populáciách 
- metodika pre komparatívnu analýzu rodokmeňových a genomických informácií a 
spracovania sekvenačných dát s cieľom stabilizácie resp. zlepšenia stavu genetickej 
diverzity v ohrozených populáciách hospodárskych a voľne žijúcich druhov zvierat. 
Okrem toho, že tieto metodické prístupy boli aplikované priamo v rámci jednotlivých štúdií 
realizovaných počas riešenia projektu, boli zároveň prezentované vedeckej a odbornej 
verejnosti v rámci konferencií, seminárov a vyššie uvedených školení a kurzov. 
Výsledky projektu boli poskytnuté organizáciám zapojeným v oblasti šľachtenia na úrovni 
štátnej správy – Plemenárske Služby SR š. p., chovateľským organizáciám a zväzom ako aj 
chovateľom a záujmovým združeniam pôsobiacim v oblasti chovu a využívania živočíšnych 
genetických zdrojov na Slovensku. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v slovenskom jazyku 
(max. 20 riadkov) 
Primárnym cieľom riešenia projektu bolo poznanie stavu diverzity plemien hovädzieho 
dobytka a koní na Slovensku a ich postavenia vo vzťahu ku globálnej diverzite 
potravinových zdrojov. V rámci čiastkových úloh projekt umožnil detailnejšie poznanie 
genetickej variability produkcie mlieka, mäsa, plodnosti a funkčných vlastností ako aj 
výkonnostných ukazovateľov koní. Všetky z cieľov projektu boli úspešne realizované. V 
rámci jednotlivých etáp boli získané rodokmeňové a celogenómové informácie (STR a SNP 
markery) so zameraním sa na genofond plemien dobytka (slovenské strakaté, slovenské 
pinzgauské, jersey, charolais, limousin) a koní (lipican, nónius, furioso, slovenský 
teplokrvník, norik) s národným významom. V rámci čiastkových úloh boli s využitím 
spoľahlivých identifikátorov zostavené komplexné metodiky na základe ktorých bol 
stanovený stupeň ohrozenia populácií stratou genetickej diverzity, miera ich diferenciácie vo 
vzťahu ku geneticky blízko príbuzným plemenám resp. subpopuláciám, genomické oblasti 
jedinečné pre dané plemeno a oblasti v genóme najviac ovplyvnené intenzívnou selekciou. 
Vo vzťahu k produkčným, reprodukčným a funkčným vlastnostiam boli testované asociácie 
medzi fenotypovou a genotypovou informáciou a následne zostavené panely SNP markerov 
pre implementáciu v genomických selekčných programoch s cieľom zvýšenia genetického 
zisku. Genealogická a genomická informácia o jedincoch bola zároveň využitá na 
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zostavenie nových resp. optimalizáciu stávajúcich pripárovacích stratégií v závislosti od 
hodnoteného plemena. Aplikácia získaných výsledkov v rámci viacerých štúdií môže 
výraznou mierou prispieť k manažmentu živočíšnych genetických zdrojov na Slovensku. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v anglickom jazyku 
(max. 20 riadkov) 
Primary goal of the project was to get knowledge about diversity of cattle and horse breeds 
in Slovakia and their status according to global diversity of food resources. In particular work 
packages of project were studied more in detail genetic variability of milk and meat 
production, fertility and functional as well as performance traits  of horses. All goals of the 
project were successfully completed. In particular stages were obtained pedigree as well as 
whole-genome information (STR and SNP markers) with respect to gene-pool of cattle 
(slovak pinzgau, slovak spotted, jersey, charolais, limousin) and horses (lipizan, nonius, 
furioso, slovak warmblood, norik) of national (socio-economic) importance. In particular WP 
were with use of reliable identifiers build complex methodologies based on which was given 
degree of endangerement of particular population, level of differentiation according to 
closely related populations resp. sub-populations, genomic areas unique for particular breed 
or areas in genome under high selection pressure. Associations between production, 
reproduction and fitness traits were tested on phenotypic and genetic level and 
subsequently SPN panels were build which could be implemented in genomic breeding 
programs to increase genetic gain. Genealogical and genomic information about individuals 
was either used to build new as well as optimize existing mating strategies according to 
particular breed.Application of obtained results within multiple studies could significantly 
affect the management of animal genetic resources in Slovakia 
 


