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Projekt významnou mierou prispel k poznaniu biodiverzity, vyriešil taxonomické problémy 
viacerých zložitých druhových komplexov a vygeneroval množstvo sekvenačných dát. Nové 
sekvencie boli deponované v medzinárodných bioinformatických databázach, a tak sú voľne 
prístupné a použiteľné na ďalšie porovnania a fylogenetické metaanalýzy. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v slovenskom jazyku 
(max. 20 riadkov) 
Pomocou moderných morfologických a molekulárnych metód sme objavili a detailne 
charakterizovali 34 druhov prvokov a živočíchov, ustanovili sme dva nové rody nálevníkov. 
Integračným morfo-molekulárnym prístupom sme zrevidovali 32 druhov/druhových 
komplexov nedostatočne známych prvokov a živočíchov. Zistili sme, že vo fenotypovom 
priestore vykazujú druhy prvokov rovnaký vzor ako výlučne pohlavne alebo nepohlavne sa 
rozmnožujúce živočíchy, aj napriek tomu, že majú zmiešaný spôsob rozmnožovania. 
Molekulárne fylogenetické analýzy však odhalili, že morfologické znaky značne 
podhodnocujú reálnu druhovú diverzitu, a to 3- až 5-násobne. Ďalej sme zistili, že evolúcia 
symbiontných nálevníkov do veľkej miery koreluje s evolúciou ich hostiteľov, pričom sa 
častokrát jedná o vzťah jeden na jedného. Hostitelia zároveň predstavujú ostro izolované 
ekologické niky, ktoré umožňujú speciáciu nálevníkov, aj keď nie sú viditeľné žiadne 
markantné morfologické rozdiely. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v anglickom jazyku 
(max. 20 riadkov) 
Using modern morphological and molecular methods, we discovered and characterized in 
detail 34 species of protists and animals; we established two new genera of ciliates as well. 
With the aid of an integrated morpho-molecular approach, we revised 32 species/species 
complexes of insufficiently known protists and animals. We found out that protist species 
show the same pattern in the phenotypic space, as exclusively sexually or asexually 
reproducing animals, even though protists have a mixed mode of reproduction. Our 
molecular phylogenetic analyses also revealed that morphological data underestimate the 
real species diversity of ciliates by 3- to 5-times. We further recognized that the evolution of 
symbiotic ciliates correlates to a large extent with the evolution of their hosts, often with a 
one-to-one relationship. Very likely, hosts represent sharply isolated ecological niches, 
which allow speciation of ciliates, even though no obvious morphological differences are 
recognizable. 
 


