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Uplatnenie vysledkov projektu

Autentifikacia, dlhodoba Uschova a rozSirenie databazy kvasinkovych kultir umoznila
Zbierke kultur kvasiniek splnit kritéria, ktoré uklada ¢lenskym statom OECD (OECD Best
Practice Guidelines for BRCs, 2007) a zbierkam mikroorganizmov Svetova federacia
zbierok mikroorganizmov (WFCC) a Eurépske zdruzenie zbierok mikroorganizmov (ECCO).
Dlhodoba uschova kvasinkovych kultur je aj v sulade s “Dohovorom o biologickej diverzite
(The Convention on Biological Diversity, CBD)”, kedZe jednym z ciefov tohto dohovoru je
ochrana biologickej r6znorodosti.

Verifikacia a identifikacia velkého mnozstva kvasinkovych kultdr umoznila spresnit
informacie o diverzite druhov kvasiniek, izolovanych z réznych prirodnych zdrojov na uzemi
Slovenska v réznych ¢asovych obdobiach.

Vytvorenie databazy proteinovych spektier (MALDI-TOF) réznych druhov kvasiniek umozni
rychlu identifikaciu velkého mnozstva kvasinkovych kultur pre potreby zbierky, vedeckej aj
priemyselnej komunity.

RozsSirenie pévodného katalogu kultur kvasiniek, uverejneného na stranke www.ccy.sk, o
nové data a kmene izolované z réznych prostredi, umoznilo rozSirit spektrum druhov
kvasiniek a dat o nich, ktoré budu k dispozicii narodnej a medzinarodnej vedeckej a
priemyselnej komunite pouzivatelov.

Zmeny v usporiadani poli v internom katalégu umoznia export dat do medzinarodnych
databaz (napr. do Svetového centra dat o mikroorganizmoch — WDCM), €im sa zvySi
dostupnost kvasinkovych kultur a dat o nich ovela SirSej vedeckej a priemyselnej komunite.
Spravne identifikované alebo autentifikované kvasinky umoznia lepsie vyuzit ich potencial
vo vede a biopriemysle ako na Slovensku, tak aj v ostatnych eurépskych a mimo
eurépskych krajinach.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v slovenskom jazyku
(max. 20 riadkov)

Celkovo sme autentifikovali alebo identifikovali 1650 kultur kvasiniek. Autentifikovali sme
mnohé typové kultury, ale zamerali sme sa hlavne na endemické kvasinkove kultury, ktoré
boli izolované v réznych €asovych obdobiach, a pochadzali z véd (jazier, rybnikov, riek), z
fylosféry lesnych a ovocnych stromov (ihlic, listov, kvetov a plodov), z pbédy (lesnej,
polnohospodarskej, zatravnenej) a z plodnic hub. Autentifikovali sme aj kultdry kvasiniek
pochadzajuce z inych zdrojov (napr. z humannych vzoriek, odpadov, potravinarskych
produktov) a pochadzajuce z inych krajin. Identifikovali sme aj kvasinkové kultury, ktoré sme
izolovali z pédy spod ovocnych stromov a z lu¢nych rastlin po€as uplynulych rokov.
Zastupcov jednotlivych druhov kvasiniek sme uloZili do Zbierky kultur kvasiniek. Kvasinkove
kultary sme autentifikovali alebo identifikovali pomocou molekularno-biologickych metdd a
MALDI-TOF analyzy. Na zaklade vysledkov sme kmene rozdelili do troch skupin: a)
kvasinkové kultury, ktoré boli spravne zaradené do druhov na zaklade ich fenotypovych
charakteristik (fyziologickych a morfologickych vlastnosti); b) kmene, ktoré boli nespravne
zaradené a boli preradené do iného druhu; c) kvasinkové kultury, ktoré boli nespravne a boli
zo zbierky vyradené. Autentifikované alebo identifikované kultury sme vlozili do kvapalného
dusika, ¢im sme zabezpecili ich dlhodobu uschovu. Vytvorili sme databazu sekvencii a
MALDI-TOF proteinovych spektier. Do internej aj externej (webovej) databazy sme viozili
nové polia a Udaje o dalSich autentifikovanych a identifikovanych kultirach. Sekvencie
niektorych kultur kvasiniek sme vloZili do medzinarodnej databazy GenBank ®.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v anglickom jazyku
(max. 20 riadkov)

In total, 1650 yeast strains were processed during the project. Various type strains, and
mainly the endemic strains which originated from: water (lakes, fish-ponds, rivers),
phyllosphere of forest and fruit trees (needles, leaves, fruits, flowers), soil (forest,
agricultural, grassland), fruiting-body of mushrooms, as well as the strains from other
sources (i.e. human samples, wastes, food products) and other countries, were
authentified. The strains isolated recently from both the soil adjacent to fruit trees and
meadow plants were also identified. The representatives of the species found in both
environments were included in the Culture Collection of Yeasts. The strains processed were
authentified or identified using molecular biology methods and MALDI-TOF analysis. Three
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groups of strains were recognized: a) the yeast strains identified correctly to species
according to their phenotypic characteristics (morphological and physiological features); b)
the strains which were characterised incorrectly and they were re-classified to another
species; and c) the strains which were not proper and they were excluded from the
collection. The authentified or identified strains were put into liquid nitrogen for ensuring their
long-term storage. The internal databases of sequences and MALDI-TOF protein spectra
were built-up. The internal and external (web) databases were enlarged with authentified
and identified strains, as well as with new data on them. Sequences of some yeast cultures
were inserted into the international database GenBank ®.
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