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Uplatnenie výsledkov projektu 

Výsledky projektu boli počas celého obdobia riešenia projektu prezntované odbornej 
verejnosti počas národných a medzinárodných podujatí a publikované vo vedeckých 
časopisoch a monografiách (zoznamy uvedené v časti výstupy a prínosy projektu v rámci 
každoročných správ). Okrem toho boli výsledky projektu s cieľom jeho popularizácie 
súčasne publikované v odborných časopisoch, akými sú napr. Poľovníctvo a rybárstvo a to s 
primárnym cieľom šírenia dosiahnutých poznatkov aj mimo vedeckú komunitu. 
Výsledky projektu boli poskytnuté príslušným chovateľským organizáciám hospodárskych a 
spoločenských druhov zvierat a prezentované v rámci výročných stretnutí jednotlivých 
organizácií s cieľom propagácie ich aplikovateľnosti a najmä využiteľnosti v praxi. 
Prenos poznatkov z oblasti bioinformatických analýz bol zabezpečený aj organizáciou troch 
kurzov v roku 2018 a 2019, počas ktorých boli prezentované komplexné metodiky pre 
určenie miery diferenciácie geneticky podobných modelových a nemodelových druhov 
prostredníctvom analýzy rodokmeňových a genomických dát (SNP, mtDNA a celogenómové 
sekvencie). V rámci projektu boli vytvorené dve pracovné miesta, pričom jedno z nich pre 
mladú vedeckú pracovníčku. 
Počas obdobia projektu bol na podklade získaných výsledkov v oblasti genomických analýz 
oviec vyvolaný nový bilaterálny projekt „SK-SRB-21-0013: Genomic tools for conservation of 
local sheep populations“ (Koordinátor: Ing. Nina Moravčíková, PhD., SPU Nitra), ktorého 
cieľom je jednak preniesť a súčasne aj využiť doterajšie poznatky v oblasti bioinformatickej 
analýzy a tieto rozšíriť o ďalšie informácie geneticky príbuzných plemien chovaných na 
Balkáne. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v slovenskom jazyku 
(max. 20 riadkov) 

Počas riešenia projektu boli splnené všetky z naplánovaných cieľov projektu. V rámci 
jednotlivých etáp boli získané genomické dáta pre celkovo 1221 jedincov 17 plemien 3 
druhov HZ. Z pohľadu hodnotenia vnútropopulačnej genetickej premenlivosti sa za 
najspoľahlivejšie indikátory preukázali genomický inbríding a efektívna veľkosť populácie a 
vzhľadom na medzipopulačnú premenlivosť Bayesianská štatistika a diskriminačná analýza 
hlavných komponentov. Tieto boli úspešne testované aj u spoločenských a voľne žijúcich 
druhov, čo potvrdzuje ich význam z pohľadu praktického využitia pri šľachtení a uchovávaní 
významných živočíšnych genetických zdrojov v podmienkach in-situ a ex-situ. Výsledky 
analýz jadrovej DNA a mtDNA preukázali u HZ stratu genetickej premenlivosti najmä v 
dôsledku nerovnomerného využívania predkov pri pripárovacích plánoch. Testovanie 
medzipopulačnej genetickej premenlivosti a haplotypovej štruktúry na úrovni jadrovej DNA a 
mtDNA potvrdilo, že vzhľadom na utváranie jednotlivých plemien, tieto predstavujú 
jedinečné genetické jednotky s jasným prepojením na východiskové plemená. Výsledky 
naviac umožnili zhodnotiť ich vnútropopulačnú štruktúru a to až na úroveň materských 
rodín. Genetické varianty podliehajúce selekcii boli v genóme koncentrované v oblastiach 
proteín-kódujúcich génov, ktoré sú súčasťou biologických dráh ovplyvňujúcich chovateľmi 
preferované fenotypové vlastnosti. Prostredníctvom asociačných štúdií boli identifikované 
špecifické genetické varianty ovplyvňujúce produkčné, reprodukčné a exteriérové vlastnosti 
HZ. Získané výsledky sú významné pre optimalizáciu šľachtiteľských programov lokálnych 
populácií HZ pretože tieto môžu pomôcť pri selekcii podľa požiadaviek chovného cieľa. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v anglickom jazyku 
(max. 20 riadkov) 

During the realisation of the project, all of the planned objectives were met. Within the 
individual stages, genomic data were obtained for a total of 1221 individuals of 17 breeds of 
3 livestock species. Concerning intra-population genetic variability, genomic inbreeding and 
effective population size were found to be the most reliable indicators. Bayesian statistics 
and discriminant principal component analysis were the most effective regarding inter-
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population variability. These have also been successfully tested in companion and wild 
species, confirming their relevance in terms of practical use in the breeding and 
conservation of important animal genetic resources under in-situ and ex-situ conditions. The 
results of nuclear DNA and mtDNA analyses showed a loss of genetic variability in livestock, 
mainly due to the unequal use of ancestors in mating plans. Testing of inter-population 
genetic variability and haplotype structure at the nuclear DNA and mtDNA levels confirmed 
that, concerning the formation of individual breeds, these represent unique genetic units with 
a clear link to the founders. Moreover, the results allowed us to evaluate their intra-
population structure down to the level of the maternal families. Genetic variants under 
selection were concentrated in the genome close to protein-coding gene regions, which are 
part of biological pathways influencing preferred phenotypic traits by breeders. Specific 
genetic variants affecting livestock performance, reproduction and type traits were identified 
through association studies. The obtained results are important for the optimisation of 
breeding programs of local livestock populations as these can help in selection according to 
the requirements of the breeding objective. 
 


