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KASARDA, Radovan - KADLECIK, Ondrej - MORAVCIKOVA, Nina. Geneticka diverzita
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selekcie na genomicku diverzitu slovenského strakatého plemena. Nitra : Slovenska
polnohospodarska univerzita. 78 s. ISBN 978-80-552-2460-2.

MORAVCIKOVA, Nina - KASARDA, Radovan - LEHOCKA, Kristina. 2021. Genomicka
diverzita lokalnych populacii masovych plemien dobytka. Nitra : Slovenska
polnohospodarska univerzita. 76 s. ISBN 978-80-552-2459-6.

Uplatnenie vysledkov projektu

Vysledky projektu boli po€as celého obdobia rieSenia projektu prezntované odborne;j
verejnosti po€as narodnych a medzinarodnych podujati a publikované vo vedeckych
Casopisoch a monografiach (zoznamy uvedené v Casti vystupy a prinosy projektu v ramci
kazdoro¢nych sprav). Okrem toho boli vysledky projektu s cielom jeho popularizacie
sucasne publikované v odbornych ¢asopisoch, akymi su napr. Polovnictvo a rybarstvo ato s
primarnym ciefom $irenia dosiahnutych poznatkov aj mimo vedecku komunitu.

Vysledky projektu boli poskytnuté prisluSnym chovatelskym organizaciam hospodarskych a
spolo¢enskych druhov zvierat a prezentované v ramci vyrocnych stretnuti jednotlivych
organizacii s ciefom propagacie ich aplikovatelnosti a najma vyuzitelnosti v praxi.

Prenos poznatkov z oblasti bioinformatickych analyz bol zabezpe€eny aj organizaciou troch
kurzov v roku 2018 a 2019, pocas ktorych boli prezentované komplexné metodiky pre
urCenie miery diferenciacie geneticky podobnych modelovych a nemodelovych druhov
prostrednictvom analyzy rodokmenovych a genomickych dat (SNP, mtDNA a celogenémové
sekvencie). V ramci projektu boli vytvorené dve pracovné miesta, pri€om jedno z nich pre
mladu vedecku pracovniCku.

Pocas obdobia projektu bol na podklade ziskanych vysledkov v oblasti genomickych analyz
oviec vyvolany novy bilateralny projekt ,SK-SRB-21-0013: Genomic tools for conservation of
local sheep populations® (Koordinator: Ing. Nina Morav€ikova, PhD., SPU Nitra), ktorého
cielom je jednak preniest a suCasne aj vyuzit doterajSie poznatky v oblasti bioinformatickej
analyzy a tieto rozsirit o dalSie informacie geneticky pribuznych plemien chovanych na
Balkane.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v slovenskom jazyku
(max. 20 riadkov)

Pocas rieSenia projektu boli splnené v8etky z naplanovanych cielov projektu. V ramci
jednotlivych etap boli ziskané genomické data pre celkovo 1221 jedincov 17 plemien 3
druhov HZ. Z pohladu hodnotenia vnutropopulacnej genetickej premenlivosti sa za
najspolahlivejSie indikatory preukazali genomicky inbriding a efektivha velkost populacie a
vzhladom na medzipopulacnu premenlivost Bayesianska Statistika a diskriminacna analyza
hlavnych komponentov. Tieto boli uspe$ne testované aj u spolocenskych a volne Zijucich
druhov, €o potvrdzuje ich vyznam z pohladu praktického vyuzitia pri Sfachteni a uchovavani
vyznamnych Zivo€isnych genetickych zdrojov v podmienkach in-situ a ex-situ. Vysledky
analyz jadrovej DNA a mtDNA preukazali u HZ stratu genetickej premenlivosti najma v
doésledku nerovnomerného vyuzivania predkov pri priparovacich planoch. Testovanie
medzipopula¢nej genetickej premenlivosti a haplotypovej Struktury na urovni jadrovej DNA a
mtDNA potvrdilo, Ze vzhladom na utvaranie jednotlivych plemien, tieto predstavuju
jedine¢né genetické jednotky s jasnym prepojenim na vychodiskové plemena. Vysledky
naviac umoznili zhodnotit’ ich vnutropopulacnu Strukturu a to az na uroven materskych
rodin. Genetické varianty podliehajuce selekcii boli v gendme koncentrované v oblastiach
protein-kédujucich génov, ktoré su sucastou biologickych drah ovplyviujucich chovatelmi
preferované fenotypové vlastnosti. Prostrednictvom asociacnych stadii boli identifikované
Specifické genetické varianty ovplyviujuce produkéné, reprodukéné a exteriérové vlastnosti
HZ. Ziskané vysledky su vyznamné pre optimalizaciu Slachtitelskych programov lokalnych
populacii HZ pretoze tieto mézu poméct pri selekcii podla poziadaviek chovného ciela.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v anglickom jazyku
(max. 20 riadkov)

During the realisation of the project, all of the planned objectives were met. Within the
individual stages, genomic data were obtained for a total of 1221 individuals of 17 breeds of
3 livestock species. Concerning intra-population genetic variability, genomic inbreeding and
effective population size were found to be the most reliable indicators. Bayesian statistics
and discriminant principal component analysis were the most effective regarding inter-
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population variability. These have also been successfully tested in companion and wild
species, confirming their relevance in terms of practical use in the breeding and
conservation of important animal genetic resources under in-situ and ex-situ conditions. The
results of nuclear DNA and mtDNA analyses showed a loss of genetic variability in livestock,
mainly due to the unequal use of ancestors in mating plans. Testing of inter-population
genetic variability and haplotype structure at the nuclear DNA and mtDNA levels confirmed
that, concerning the formation of individual breeds, these represent unique genetic units with
a clear link to the founders. Moreover, the results allowed us to evaluate their intra-
population structure down to the level of the maternal families. Genetic variants under
selection were concentrated in the genome close to protein-coding gene regions, which are
part of biological pathways influencing preferred phenotypic traits by breeders. Specific
genetic variants affecting livestock performance, reproduction and type traits were identified
through association studies. The obtained results are important for the optimisation of
breeding programs of local livestock populations as these can help in selection according to
the requirements of the breeding objective.

Formular ZK, strana 4/4



