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Uplatnenie vysledkov projektu

Homologicka rekombinacia je délezita nielen pre opravu poskodenej DNA vo vegetativhych
bunkach, ale je nevyhnutna aj pre spravnu segregaciu chromozémov pocas meidézy —
Specializovaného delenia buniek, ktorého vysledkom su haploidné gaméty ako su vajiCka a
spermatické bunky cicavcov a spory u kvasiniek. Heterodimér Swi5-Sfr1 stimuluje Rad51-
sprostredkovanu vymenu DNA vilaken, klu€ovy krok v homologickej rekombinacii. Zistili
sme, Ze hoci identifikované miesta fosforylacie nie su nevyhnutné pre funkciu Swi5 a Sfr1,
mutanty swi5 a sfr1 kddujuce fosfomimeticky aspartat na identifikovanych fosforylacnych
miestach su funkéné len Ciastocne. Dospeli sme k zaveru, zZe po€as meidzy Swib asociuje s
Sfr1 a proteiny Swib aj Sfr1 su fosforylované. Pochopenie funkéného vyznamu fosforylacie
moze poméct porozumiet’ procesom homologickej rekombinacie a redukcie poctu
chromozémov v meiéze. Oba proteiny Swib a Sfr1 su evoluéne konzervované, ¢o zvySuje
pravdepodobnost, Ze naSe vysledky budu vyuzitelné aj pri Studiach na réznych
organizmoch vratane cicavcov.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v slovenskom jazyku
(max. 20 riadkov)

Homologicka rekombinacia je konzervovany proces na opravu niekofkych typov po$kodeni,
vratane dvojviaknovych zlomov DNA. Evolu€ne konzervovany komplex Swi5-Sfr1 hra
délezitu ulohu v homologickej rekombinacii. Purifikovali sme komplex Schizosaccharomyces
pombe Swi5-Sfr1 zo synchronnych meiotickych buniek a analyzovali sme ho hmotnostnou
spektrometriou. Nase analyzy odhalili nové miesta fosforylacie na Swib a Sfr1. Zistili sme,
Ze hoci identifikované miesta fosforylacie nie su nevyhnutné pre funkciu Swi5 a Sfr1,
mutanty swi5 a sfr1 kddujuce fosfomimeticky aspartat na identifikovanych fosforylaénych
miestach su funkéné len Ciasto€ne. Dospeli sme k zaveru, Ze po€as meidzy Swib asociuje s
Sfr1 a proteiny Swib aj Sfr1 su fosforylované. V buducnosti bude délezité zamerat' sana
Studium funkéného vyznamu fosforylacie Swi5 a Sfr1.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v anglickom jazyku
(max. 20 riadkov)

Homologous recombination is a conserved process for repairing several types of lesions,
including DNA double-strand breaks. The evolutionarily conserved Swi5-Sfr1 complex plays
an important role in homologous recombination. We purified Schizosaccharomyces pombe
Swi5-Sfr1 complex from synchronous meiotic cells and analyzed it by mass spectrometry.
Our analyses revealed new phosphorylation sites on Swi5 and Sfr1. We found that although
the identified phosphorylation sites are not essential for the function of Swi5 and Sfr1, swi5
and sfr1 mutants encoding phosphomimetic aspartate at the identified phosphorylation sites
are only partially functional. We conclude that during meiosis, Swi5 associates with Sfr1 and
both Swi5 and Sfr1 proteins are phosphorylated. In the future, it will be important to focus on
studying the functional relevance of Swi5 and Sfr1 phosphorylation.
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