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Uplatnenie výsledkov projektu 

Tento projekt základného výskumu má priame uplatnenie v ochrane prírody, konkrétne pri 
ochrane jaskýň, kde sa pri posudzovaní ich prírodných hodnôt berie do úvahy výskyt 
vzácnych a endemických druhov jaskynných živočíchov. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v slovenskom jazyku 
(max. 20 riadkov) 

V prípade rodu Eukoenenia unikátnych a vzácnych jaskynných pavúkovcov skupiny 
Palpigradi sa nám podarilo spoľahlivo identifikovať jedince na úrovni druhu pomocou 
analýzy fragmentu mitochondriálneho COI génu a uskutočniť rekonštrukciu fylogenetických 
vzťahov na základe populácií zo šiestich jaskýň Slovenska. Analýza potravnej siete 
predátorov Ardovskej jaskyne v Slovenskom krase pomocou NGS poukázala na karnivorný 
spôsob výživy druhu Eukoenenia spelaea. Analýza transkriptómov jedincov tohto druhu z 
rovnakej jaskyne umožnila rekonštruovať príbuzenské vzťahy Palpigradi k ostatným vyšším 
taxónom pavúkovcov. 
Fylogeografická analýza založená na mitochondriálnom géne COI odhalila dve línie 
jaskynného roztoča Pantelozetes cavaticus na Morave a na Slovensku, ktoré divergovali 
počas neskorého Pliocénu (2.9 Mya). 
V prípade rodu Pseudosinella (Collembola) bol analyzovaný fragment mitochondriálneho 
génu COI u viacerých populácií z jaskýň Slovenska. Fylogenetický strom týchto populácií 
jaskynných zástupcov tohto rodu poukázal na divergenciu bazálnych línií už v Miocéne, čo 
prispelo k testovaniu hypotézy o tom, že niektoré taxóny jaskynných článkonožcov 
pochádzajú zo starobylých, predkvartérnych línií. Významný bol objav nového druhu 
jaskynného chvostoskoka Deuteraphorura muranensis (Collembola) z krasových jaskýň 
Muránskej planiny, ktorý vykazuje morfologické znaky živočíchov evolučne vysoko 
adaptovaných na život v podzemných habitatoch. Tento nález naznačuje, že niektoré 
krasové oblasti Západných Karpát fungujú ako evolučné centrá jaskynnej fauny. 
 
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu v anglickom jazyku 
(max. 20 riadkov) 

In the case of the genus Eukoenenia, unique and rare cave arachnids of the Palpigradi 
group, we managed to reliably identify individuals at the species level using the analysis of 
the mitochondrial COI gene fragment and reconstruct phylogenetic relationships based on 
populations from six caves in Slovakia. The analysis of the food web of the predators of the 
Ardovská cave in the Slovak Karst using Next Genartion Sequencing pointed to the 
carnivorous way of nutrition of the species Eukoenenia spelaea. Analysis of transcriptomes 
of individuals of this species from the same cave made it possible to reconstruct the  
relationships of Palpigradi with other higher taxa of arachnids. Phylogeographic analysis 
based on the mitochondrial COI gene revealed two lineages of the cave mite Pantelozetes 
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cavaticus in Moravia and Slovakia, which diverged during the late Pliocene (2.9 Mya). In the 
case of the genus Pseudosinella (Collembola), a fragment of the mitochondrial gene COI 
was analyzed in several populations from caves in Slovakia. The phylogenetic tree of these 
cave populations pointed to the divergence of basal lineages already in the Miocene, which 
contributed to testing the hypothesis that some taxa of cave arthropods originate from 
ancient, pre-Quaternary lineages. A new species of the cave collembolan Deuteraphorura 
muranensis (Collembola) was discovered in few karst caves of the Muránska planina 
Plateau, which shows the morphological features of animals evolutionarily highly adapted to 
life in underground habitats. This important finding contributes to the idea that some karst 
areas of the Western Carpathians function as evolutionary centers of the cave fauna. 
 


