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V čom vidíte uplatnenie
výsledkov projektu:

V ochrane prírody a taxonómii – poznanie genetickej diverzity a diferenciácie dvoch
chránených druhov živočíchov – medveď a kamzík a jedného druhu poľovnej zveri – jeleň.



Charakteristika výsledkov

Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu (max. 20 riadkov) - slovensky:
Cieľom riešenia projektu APVV bol výskum genetickej diverzity a diferenciácie populácií poľovnej
zveri a chránených druhov živočíchov – medveď hnedý, rys ostrovid, kamzík vrchovský a jeleň
lesný. V druhej polovici riešenia projektu bola pozornosť zameraná aj na svińu divú.
V prvej etape riešenia sa preskúmala genetická diferenciácia populácií medveďa hnedého v rámci
Karpatského oblúka pričom obe populácie – východokarpatská (rumunská) a západokarpatská
(slovenská) sú navzájom veľmi dobre diferencované a naviac v dôsledku fragmentácie areálu
medveďa na Slovensku sa zaznamenala existencia dvoch navzájom diferencovaných subpopulácií –
severoslovenskej a stredoslovenskej. Východokarpatská populácia sa vyznačuje aj vyšším stupňom
genetickej diverzity než západokarpatská.
Pre ochranársku genetiku kamzíkov sa získali významné výsledky porovnaním troch poddruhov
kamzíka vrchovského – karpatského, tatranského a balkánskeho s nominátnym poddruhom kamzíka
vrchovského alpského. Všetky štyri poddruhy sú geneticky veľmi dobre diferencované, avšak
pupulácia tatranského kamzíka sa vyznačuje nízkou genetickou diverzitou.
Výsledky skúmania genetickej difernciácie populácií jeleňa lesného z Karpát a priľahlých území
poukázali na existenciu osobitného zhluku karpatských populácií (Slovensko, Rumunsko, Ukrajina
a južné Poľsko), avšak malú na to, aby sme na základe mikrosatelitov nukleárnej DNA mohli vylíšiť
poddruh Cervus elaphus montanus. Výsledky poukázali na perzistenciu génov nepôvodných druhov
jeleňov v oblasti Vysokých Tatier.
Naopak, u svine divej sa dokázala veľmi dobrá genetická diferenciácia populácií korešpondujúca
s predpokladaným výskytom dvoch poddruhov svine divej – Sus scrofa scrofa a S.s. atilla.
Súhrn výsledkov riešenia projektu a naplnenia cieľov projektu (max. 20 riadkov) - anglicky:

The aim of the research project was to investigate the genetic diversity and differentiation of four wildlife
species – red deer, brown bear, lynx and chamois. In the second period of the research project the attention has
also been paid to wild boar populations.
In the first part of the research project genetic differentiation of brown bear populations along the Carpathians
was investigated. Both populations – Westcarpathian (Slovakia) and eastcarpathian one (Romania) – are
geneticall well differentiatied and furthermore, due to the fragmentation of its Westcarpathian range, two
genetically well differentiated subpopulations were found – northern Slovakia and central Slovakia.
Eastcarpathian population is also characterized by the higher genetic diversity than the Westacrpathian one.
Significant results for conservation genetics of chamois were found by the comparison of three subspecies of
Rupicapra rupicapra – balcanica, carpatica and tatrica with the nominate subspecies R.r. rupicapra from Alps.
All four subspecies are genetically well differentiated; the population of R.r. tatrica is characterized by low
genetic diversity.
The results of the genetic diversity investigation of red deer populations from Carpathians and adjacent regions
have shown the significant cluster of Carpathian populations (Slovakia, southern Poland, Romania and
Ukraine), which was, however, insufficient for proving the subspecies status of Cervus elaphus montanus
based on microsatellites of nuclear DNA. The results have also shown the persistence of alien genes of non-
indigenous Cervus species in the High Tatras.
In contrast, very good genetic differentiation was found in wild boar populations corresponding with the
occurrence of two supposed subspecies of Sus scrofa – Sus scrofa scrofa and S.s. atilla.
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