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Nazov pracoviska, na ktorom bol projekt rieSeny

Univerzity Komenského v Bratislave, Prirodovedecka fakulta, Katedra zoologie

Nazov a stat zahraniéného pracoviska, ktoré spolupracovalo pri rieSeni

Projekt nemal zahrani¢ného spolurieSitela.

Udelené patenty/podané patentové prihlasky, vynalezy alebo uzitkové vzory, ktoré su
vysledkami projektu

Ziadne patenty, vynalezy alebo uzitkové vzory, ktoré by boli vysledkami projektu, neboli
udelené.

Najvyznamnejsie publikacie (knihy, ¢lanky, prednasky, spravy a pod.) zhriiujuce
vysledky projektu — uved'te aj publikacie prijaté do tlace
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Uplatnenie vysledkov projektu

Projekt vyznamnou mierou prispel k poznaniu biodiverzity, vyrieSil taxonomické problémy

viacerych zlozitych druhovych komplexov prvokov ako aj zivoCichov a vygeneroval

mnozstvo sekvenacnych dat vratane celogenédmovych. Nové sekvencie boli deponované v
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medzinarodnych bioinformatickych databazach, a su tak volne pristupné a pouzitelné na
dalSie porovnania a fylogenetické metaanalyzy.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v slovenskom jazyku
(max. 20 riadkov)

Pomocou modernych morfologickych a molekularnych metéd sme objavili a detailne
charakterizovali 26 novych druhov prvokov a 27 novych druhov Zivo€ichov vratane 4 novych
druhov/poddruhov plazov. Ustanovili sme aj dva nové rody nalevnikov a jeden novy rod
brusnobrvcov. Integratnym morfo-molekularnym pristupom sme zrevidovali 30
druhov/druhovych komplexov nedostato¢ne znamych prvokov a Zivo€ichov. Zistili sme, Ze
vo fenotypovom priestore vykazuju druhy prvokov rovnaky vzor ako vyluéne pohlavne alebo
nepohlavne sa rozmnozujuce Zivo€ichy, aj napriek tomu, Ze maju zmieSany spdsob
rozmnozovania. Nae multigénové analyzy v kombinacii s mnohorozmernymi
morfometrickymi analyzami naznacili, Ze jadrovy rRNA cistron méze sluzit ako vhodny pre-
barkdéd a mitochondrialne gény (16S, COIl) ako nasledny barkdd. Molekularna identifikacia
druhov sa v mnohych pripadoch javi byt vhodnejSia a praktickejSia nez morfologicka
identifikacia kvoli vysokej morfologickej krypticite. Predisktuovali sme aj vyznam genomiky a
integrativneho pristupu v taxondmii Zivo€ichov spolo€ne s navrhom pracovného postupu
ako taxonomicky pristupovat’ k novo zistenym evolu¢nym liniam. Viaceré naSe Studie mézu
mat vplyv aj na lokalnu ochranu obojZivelnikov a plazov vratane Balkanskych endemitov.

Suhrn vysledkov rieSenia projektu a naplnenia cielov projektu v anglickom jazyku
(max. 20 riadkov)

Using modern morphological and molecular methods, we discovered and characterized in
detail 26 new species of protists and 27 new species of animals including 4 new
species/subspecies of reptiles. We established two new genera of ciliates and one new
genus of gastrotrichs as well. With the aid of an integrated morpho-molecular approach, we
revised 30 species/species complexes of insufficiently known protists and animals. We
found out that protist species exhibit the same pattern in the phenotypic space, as
exclusively sexually or asexually reproducing animals, even though protists have a mixed
mode of reproduction. Our multigene analyses in combination with multidimensional
morphometric analyses suggested that the nuclear rRNA cistron can serve as a suitable
pre-barcode, while mitochondrial genes (16S, COI) as a barcode. Molecular identification of
species is in many cases more appropriate and practical than morphological identification
due to high morphological crypticity. We also discussed the significance of genomics and
integrative approach in the taxonomy of animals along with the workflow of how to
taxonomically treat newly discovered evolutionary lineages. Several of our studies could
have an impact on the local protection of amphibians and reptiles, including Balkan
endemics.
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